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Depuis 2015, les avancées des technologies de séquençage PacBio et Oxford Nanopore ont bouleversé les
projets de séquençages génomiques. Les chromosomes bactériens et les bras chromosomiques des
génomes eucaryotes peuvent être assemblés en une seule séquence. La qualité des assemblages atteint si
ce n'est dépasse les assemblages de références Sanger des années 2000, les centromères et télomères
alors souvent non résolus deviennent désormais analysables. Les résultats sur plusieurs espèces de
bactéries, champignons et plantes seront présentés a/n d'illustrer les réussites de cette rupture
technologique mais aussi les cas qui restent encore non parfaitement résolus.
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