
Pourquoi les tailles de génomes varient-elles si fortement d'une espèce à une autre ? Pour s'attaquer à cette question di cile, des
chercheurs du Laboratoire d'écologie des hydrosystèmes naturels et anthropisés (LEHNA - CNRS / Université Lyon 1/ ENTPE) et
du laboratoire biométrie et biologie évolutive (LBBE, CNRS / Université Lyon 1) et de l'Université de Copenhague, ont étudié les
génomes d'espèces qui ont colonisé un habitat unique : le milieu souterrain. Publié dans la revue Genome Research, les
chercheurs ont montré que suite à la colonisation du milieu souterrain, la baisse des tailles de population conduit à une
diminution de l'e cacité de la sélection naturelle à lutter contre les éléments répétés et envahissants du génome. In ne, les
tailles de génome dépendent bien des tailles de population.
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