
Ce chapitre est consacré à la revue des développements bioinformatiques actuels concernant la détection d'éléments
transposables (ET) dans les séquences génomiques produites par l'approche classique Sanger mais aussi par les méthodes de
"Next Generation Sequencing" (NGS). Nous proposons aussi des exemples d'outils permettant de répondre à des questions
particulières concernant les ET via des données NGS et comment ces données peuvent être particulièrement utiles pour la
compréhension de la dynamique de ET. 
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Publication du livre "Genome Analysis: Current Procedures and
Applications" (edited by Maria S. Poptsova) dans lequel Laurent
Modolo (doctorant) et Emmanuelle Lerat (CR CNRS) ont écrit un
chapitre intitulé " Identi cation and Analysis of Transposab...
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